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SEQ ID NO: 9 (top) x SEQ ID NO: 5 (bottom) 

1 MTKEGDKHMSTSTLLQSIKEARRDALVNHYIANQVPTALADKITDADSLY 50 

I I I I I : I : I I I I I I I 1 III I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
1 MTKEGGKNMSTSTLLQLIKESRRDALVNHYIANNVPRELTDKITDADSLY 50 

51 EYLLLDTKISELVKTSPIAEAISSVQLYMNRCVEGYEGKLTPESNTHFGP 100 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I : I I I I I 
51 EYLLLDTKISELVKTSPIAEAISSVQLYMNRCVEGYEGKLTPEGNSHFGP 100 

101 GKFLYNWDTYNKRFSTWAGKERLKYYAGSYIEPSLRYNKTDPFLNLEQSI 150 

I I I I : I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I : I 
101/ GKFLNNWDTYNKRYSTWAGKERLKYYAGSYIDPSLRYNKTDPFLNLEQNI 150 

151 SQGRITDDTVKNALQHYLTEYEVLADLDYISVNKGGDESVLLFVGRTKTV 2 00 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I : 
151 SQGRITDDTVKNALQHYLTEYEVLADLEYISVNKGADESVLFFVGRTKTM 200 

201 PYEYYWRRLLLKRDNNNKLVPAVWSQWKKI SANIGEAVDSYVVPRWHKNR 250 

I I I I I I I I I 11:111111111 I I I I I II I I I I I I I :: II I : I I : I I 
2 01 PYEYYWRRLTLKKDNNNKLVPAIWSQWKKITANIGEAVNNYVVLHWHNNR 250 

251 LHVQWCSIEKSENDAGEPIEKRYLNDWFMDSSGVWSSFRKI PVVEKSFEY 300 

I I I I I I II I I : I I I I I I I I I I I I I I I : I : I I I I I I I : I : I I I 
251 LHVQWGSTEKTQNDDGEPIEKRYLNDWFMDKSSVWSSFRKVSYIENSFTY 300 

301 LDGSLDPRFVALVRNQILI DEPEI FRITVSAPNPI DANGRVEVHFEENYA 350 

III : : I I I | : | | I I : : : : : 

301 TEGI IDSRNITIAGNQLFCDDSNTFKATITA . LPFDQIRVYLEKI YGTGG 34 9 

351 NRYNITIKYGTTSLAIPAGQVGHPNISINETLRVEFGTRPDWYYTFRYLG 4 00 

: : : : : I : : : I : : I I : : 

350 SITVTGENKGYI IKVGEPREVSFSPNTLLDVFIGSNASPRDPYFKATFNR 399 

4 01 NTIQNSYGSIVNNQFSPPSGSNIKGPIDLTLKNNIDLSALLDESLDALFD 4 50 

I I I I I I I : II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1111:111 
400 EALQNSYGSIKINQYTPPSGSNIKGPI DLTLKNNI DLSALLEESLDVLFD 449 

4 51 YTIQGDNQLGGLAAFNGPYGLYLWEIFFHVPFLMAVRFHTE — QRYELAERW 500 

11111:111111 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I — I I I I I I I I 
450 YT IQGNNQLGGLEAFNGPYGLYLWEI FLHVPFLMAVRFHTE ] [QRYELAERW 499 

501 FKFI FNSAGYRDDYGSLLTDDKGNVRYWNVI PLQEDTEWDDTLSLATTDP 550 

I I I I I I I I I I I I : I I : I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
500 FKFIFNSAGYRDGYGNLLTDDKGNVRYWNVVPLQEDTEWDDTLSLATTDP 54 9 

551 DEIAMADPMQYKLAI FIHTMDFLISRGDSLYRMLERDTLAEAKMYYIQAS 600 

! I I I I I I 1 I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I 
550 DEIAMADPMQYKLAI F I HTLDFL IS RGDSLYRMLERDTLT EAKMYY I QAS 599 

601 QLLGPRPDIRLNHSWPNPTLQSEADAVTAVPTRSDSPAAPILALRALLTG 65 0 

I I I I I I I I I I I I I I : I I II I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I : 

600 QLLGPRPEIRINHSWPDPTLQSEADAVTAVPTRSDSPAAPILALRALLNA 64 9 
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651 ENGHFLPPYNDELFAFWDKIDLRLYNLRHNLSLDGQPLHLPLFAEPVNPR 700 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
650 ENGHFLPPYNDELLAFWDKIDLRLYNLRHNLSLDGQPLHLPLFTEPVNPR 699 

7 01 ELQVQHGPGDGLGGSAGSAQSRQSVYRFPLVIDKARNAANSVIQFGNALE 750 

I I I I I I I I I I I I I I I I I : I I \ I I I I I I I I I I I I I I I i I : I I I I I I I I I I 
700 ELQVQHGAGDGLGGSAGSVQSRQSVYRFPLVIDKARNAASSVIQFGNALE 74 9 

751 NALTKQDSEAMTMLLQSQQQIVLQQTRDIQEKNLAALQASLEATMTAKAG 8 00 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 
750 NALTKQDSEAMTMLLQSQQQIVLQQTRDIQEKNLASLQASLEATMTAKAG 799 

801 AESRKTHFAGLADNWMSDNETASLALRTTAGIINTSSTVPIAITGGLDMA 850 

I I I I I I I I I I I I I I I I : I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
800 AKSRKTHFAGLADNWMSHNETASLALRTTAGI INTSSTVPIAITGGLDMA 84 9 

851 PNI FGFAVGGSRWGAASAAVAQGLQIAAGVMEQTANI I DI SES YRRRRED 900 

I I I I I I i I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I 
850 PNIFGFAVGGSRWGAASAAVAQGLQIAAGVMEQTANIIDISESYRRRRED 899 

901 WLLQRDVAENEAAQLDSQIAALREQMDMARKQLALAETEQAHAQAVYELQ 950 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
900 WLLQRDVAENEAAQLDSQIAALREQMDMARKQLALAETEQAHAQAVYELL 94 9 

951 STRFTNQALYNWMAGRLSSLYYQMYDAALPLCLMAKQALEKEIGSDKTVG 1000 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I : I I I I I 
950 STRFTNQALYNWMAGRLSSLYYQMYDAALPLCLMAKQALEKEIGNDKTVG 999 

1001 VLSLPAWNDLYQGLLAGEALLLELQKLENLWLEEDKRGMEAVKTVSLDTL 1050 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I : I I I I I I I 
1000 IFTLPAWNDLYQGLLAGEALLLELQKLENLWLEEDKRGMEAVRTVSLDTL 104 9 

1051 LRKTNPNSGFADLVKEALDENGKTPDPVSGVGVQLQNNIFSATLDLSVLG 1100 

III : I Mill II : : I II I I I I I I I : I I I I I I I I I I I I I I I II 
1050 LRKEKPESGFADFVK. . EVLDGKTPDPVSGVSVQLQNNI FSATLDLSTLG 1097 

1101 LDRSYNQAEKSRRIKNMSVTLPALLGPYQDIEATLSLGGETVALSHGVDD 1150 

III I I I I I I : I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
1098 LDRFYNQAEKAHRIKNLSVTLPALLGPYQDIAATLSLGGETVALSHGVDD 114 7 

1151 SGLFITDLNDSRFLPFEGMDPLSGTLVLSIFHAGQDGDQRLLLESLNDVI 1200 

I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I i I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
1148 SGLFITDLNDSRFLPFEGMDPLSGTLVLSILHAGQDGDQRLLLESLNDVI 1197 

1201 FHIRYVMK* 1209 

I I I I I I I I I 
1198 FHIRYVMK* 1206 
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Lane 1. Digestion C: 3.5 uL Trypsin, 4 mg/mL 
Lane 2. Digestion B: 35 \xL Trypsin, 4 mg/mL 
Lane 3. Digestion A: no Trypsin 

Lane 4. Start material: 500 uL CRY1529 protein, 113 ug/mL 
Lane 5. Molecular weight markers 
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501 550 
tcaA2-152 9 ( 500 ) AGTCGCTGATCCTCAATAATGACAATATGAACCGAGAGGTAT |CTTCTCTG| 
tcaAl-1529 (485) AGTCGCTGATCCTCAATAATGACAATATGAACCGTGAGGTGT |CTTCCCTG| 
tcaA-Wl 4 (485) AGGATCTGATATTAAGCGAAACGACGATGAATAAAGAGGTCA |CTTCCCTf| 



tcaA2-1529 
tcaAl-1529 
tcaA-W14 



551 600 

(550) [GATATCCTTCTGGATGTGCTj GCAGCCCGAAGGCTCTGACACGCTGACATC 
(535) [GATATCCTGCTGGATGTGCT| G' 
(535) — — - - — - 



ATATCCTGCTGGATGTGCTpCAGTCCGAAGGCTCCGGCACACTGACATC 



3ATATCTTGTTGGATGTGCT| ACAAA AAG G C G G T AAAG AT AT T AC T G A 

SB105 
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1901 



1950 



tcaA2-1529 
tcaAl-1529 
tcaA-Wl 4 



tcaA2-1529 
tcaAl-1529 
tcaA-W14 



(1824) 
(1788) 
(1809) 



(1874) 
(1838) 
(1859) 



gatgcgcagcacgggtctttcctttgagcag |ttggattggctgattgcca| 
ggcgcgcagcacgggactttcctttgagcag|ttggattggctgattacc. 

^aa|t 



ATCATCCCAGACCGGGCTATCATTTGAAG/ 



:tggactggctgattgcc. 



SB106 

1951 2000 

|atgccagccgt| gccgttatcgaacacggtggagagctttttctggataag 
|ataccagccgt| gccgtaatcgaacatggtggagaactgattctggataag 
|atg ccagtcgt|agtgtgccggaccaccacgacaaaattgtgctggataag 
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1651 1700 
tcaB2-152 9 (1611) GGAGTGGGATGACACGTTGTCCCTGGCAACGACCGACCCGGACGAGATT[G 

tcaB-W14 (1557 ) CGCATGGGATACCACACAGCCC GCCACCACTGATCCAGATGTGATq 

tcaBl-152 9 (1608) GGAGTGGGATGACACGTTGTCCCTGGCAACGACCGACCCGGACGAGATTl 



17 01 17 50 

tcaB2-1529 (1661) [CGATGGCCGACCCGATGCAATACAAGCTGGCl TATAT T T AT T C AC AC CAT G 
tcaB-W14 (1604 ) [CTATGGCGGACCCGATGCATTACAAGCTGGC GATATTCCTGCATACCCTT 
tcaBl-1529 (1658) [CGATGGCCGACCCGATGCAATACAAGCTGGC| TATCTTTATTCACACCTTG 

SB101 



Fig. 12A 



tcaB2-1529 
tcaB-W14 
tcaBl-1529 



tcaB2-1529 
tcaB-W14 
tcaBl-1529 



(1999) 
(1951) 
(1996) 



(2049) 
(2001) 



2 051 2100 

TGGGACAAAATCGATCTGCGTTTATACAATTTG |CGCCACAATTTGAG"TCTl 
TGGGATAAACTTGAGTTACGCCTATACAACCTG |CGCCACAATCTGAGTCT| 
TGGGATAAAATCGACCTGCGTCTCTACAATTTA |CGCCACAATCTGAGCCT| 

SB102 

2101 , 2150 



|GGACGGTCAGCCGCf| TCATTTGCCGCTCTTTGCCGAACCGGTCAATCCGC 
?AAATCTGCCACTGTATGCCACGCCGGTAGACCCGA 
^lTCATTTGCCGCTCTTTACCGAACCGGTCAATCCTC 



[GGATGGTCAACCGCT 



(2046) [GGACGGTCAGCCGCT 
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2901 



2950 



tcaB2-1529 
tcaB-W14 
tcaBl-1529 



tcaB2-1529 
tcaB-W14 
tcaBl-1529 



(2845) CTGCAAAGCACCCGCTTTACG7\ATCAAGCTT |TGTATAACTGGATGGCTGG 



(27 97 ) CTGCAAACCACTCGTTTTACCGGGCAGGCAC |TGTATAACTGGATGGCCGG 
(2842) CTGCTAAGCACCCGTTTTACGAATCAAGCTT |TGTATAACTGGATGGCCGG 



SB103 

2951 3000 

(28 95) |ACGTCTGTC| GTCTCTATACTATCAAATGTATGACGCCGCATTGCCGCTCT 
(2847) TCGTCTCTCl CGCGCTCTATTACCAAATGTATGATTCCACTCTGCCAATCT 
(2892) |ACGTCTGTClGTCTCTATACTATCAAATGTATGACGCCGCATTGCCGCTCT 
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2201' 2250 

tcaC-1529 (2125) AGCTCGTTTTGGTAC [CGAAGCTCCACCCAGTATTGGCTGGATGAGAAAl CA 



tcdBl-W14 (214 9) CACACCTTGCATTACCGTAGCTCTGTCCAGTTCTGGCTGGATGAAAAAGC 



tcdB2-W14 (2128) CACACCTTGCGTTAClCGCAGTTCCTCCCAATTCTGGCTGGATGAAAAAGC 



xptCl-Xwi (2188 ) ACCACGCTGTATTAT|CGCAGCTCTGCCCAGTTCTGGCTGGATGAGAAA|TT 



SB215 
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4 501 4550 

t caC- 1 52 9 (4263) A |T G G T T T AC AG T AAACG AAG AT G AAAAT G AT AC| C ATGG AC T CAT CAT TAT 
t cdBl-Wl 4 (4 380) G |TGGTTTACCGTGAGTGAGGATGAGAATGATAC GGCCG-CTGATGCGCTG 
tcdB2-W14 (4362) C |TGGTTTACTGTCAATGAAGATGAAAATGACAC AGCCG-CTGAGGTGAAG 
xptCl-Xwi (4 428) C lTGGTTTGTGGTGAATGAAGATGAAAATGACAC| TGCCG-GTGAAATGACA 

SB217 
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tccC-1529 
tccCl-W14 
tccC2-W14 
tccC3-W14 
tccC4-W14 
tccC5-W14 
xptBl-Xwi 



(1027) 
(973) 
(940) 
(961) 
(961) 
(955) 
(973) 



1051 1100 

tat |cgttatgaatatgatccggtaggcaat1 atcctttctatttacaatga 
cta |cgctataagtatgatccggtggggaat1 gttatcagtatccataatga 

T TA |CGCTATCAATATGACCCGGTAGGCAAT| G t gat c aat at cc g t aat g a 

ctg |cgctatgaatatgacccggtaggcaat"| gtcatcagcatccgtaatga 
cta |cgctatgaacatgatcctgtagggaat1 attattagtgtccgtaatga 
cta |cgctatcaatatgacccagtaggcaat| gt cat tag t a t c c g t aat g a 
ctg|cgttatgaatatgatcctgtcggaaat|gtgctgaaatcaactaatga 



SB212 
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1951 



2000 



tccC-1529 (1903) tacaagaccatc 1cgctattcaggcaaagagcgggatg| ccacaggcctgta 

tccCl-W14 (18 61) tacaaatttatt !cgttactccggtaaagagcgggatg| ccactggattgta 

tccC2-W14 (1807) tataaaacgatt 1cgctattccggcaaagaacgagatg| ccaccgggttgta 

tccC3-W14 (184 9) TATAAAACTATC lCGTTATTCAGGCAAAGAGCGGGATG| CCACCGGGCTATA 

t ccC4 - Wl 4 (184 9) TACAAAATCCTC |CGTTACTCAGGTAAAGAACGCGATG| CTACCGGGCTCTA 

tccC5-W14 (1822) TATAAAACCATT jCGTTATTCTGGTAAAGAGCGGGATGj TTACCGGGCTGTA 

xptBl-Xwi (1855) tacaaaaccgtg |cgttattctggcaaagagcgggatg| caacagggttgta 

SB213 



Fig. 14B 



